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ABSTRAK 

 

Kebun Raya Bogor memiliki berbagai spesies Mangifera, termasuk 

spesimen asal Sulawesi (vak VII.E.180), yang berpotensi sebagai sumber 

daya genetik penting. Identifikasi spesies umumnya berbasis morfologi, 

namun karakter morfologis rentan terhadap pengaruh lingkungan. Oleh 

karena itu, analisis molekuler, khususnya pada region Internal 

Transcribed Spacer (ITS), digunakan untuk memperoleh informasi 

taksonomi yang lebih akurat. Penelitian ini bertujuan mengidentifikasi 

spesimen Mangifera sp. melalui sekuens ITS dan menganalisis 

hubungan kekerabatannya dengan spesies Mangifera lain yang telah 

terdokumentasi di GenBank/NCBI. Metode yang digunakan adalah 

deskriptif eksploratif dengan ekstraksi DNA daun, dilanjutkan dengan 

PCR, elektroforesis, dan sekuensing. Hasil analisis menunjukkan bahwa 

sekuens ITS yang diperoleh memiliki panjang 900 bp dengan komposisi 

basa T(U) 22,6%, C 30,5%, A 18,1%, dan G 28,5%. BLAST 

menunjukkan kemiripan tertinggi dengan Mangifera foetida (97,56%) 

dan jarak genetik terdekat (0,00194), diikuti oleh Mangifera laurina. 

Pohon filogenetik menempatkan spesimen dalam satu klad bersama 

kedua spesies tersebut. Meskipun data sekuens Mangifera sulavesiana 

belum tersedia di GenBank, kesamaan morfologis dan kedekatan genetik 

mengindikasikan bahwa spesimen vak VII.E.180 kemungkinan 

merupakan Mangifera sulavesiana Kosterm. atau kerabat dekatnya. 

Hasil ini menunjukkan bahwa penanda ITS efektif sebagai alat bantu 

identifikasi spesies Mangifera secara molekuler. 

 

Kata Kunci : Identifikasi Spesies, NrDNA, Kebun Raya Bogor, 
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Collection at the Bogor Botanical Gardens Based on ITS nrDNA 

Sequences 

Rifka Farhani, NIM. 201710037 

 

ABSTRACT 

 

Bogor Botanical Garden preserves various Mangifera species, including 

specimens from Sulawesi (acc. no. VII.E.180), which have potential as 

important genetic resources. Species identification typically relies on 

morphology, but morphological characteristics are susceptible to 

environmental influences. Therefore, molecular analysis, particularly in the 

Internal Transcribed Spacer (ITS) region, is used to obtain more accurate 

taxonomic information. This study aims to identify Mangifera sp. 

specimens through ITS sequencing and analyze their phylogenetic 

relationships with other documented Mangifera species in GenBank/NCBI. 

The method used is descriptive-exploratory, involving DNA extraction 

from leaves, followed by PCR, electrophoresis, and sequencing. The 

analysis results show that the obtained ITS sequence has a length of 900 bp 

with base composition T(U) 22.6%, C 30.5%, A 18.1%, and G 28.5%. 

BLAST analysis revealed the highest similarity with Mangifera foetida 

(97.56%) and the closest genetic distance (0.00194), followed by 

Mangifera laurina. The phylogenetic tree places the specimen in the same 

clade as these two species. Although Mangifera sulawesiana sequence data 

is not available in GenBank, morphological similarities and genetic 

proximity indicate that specimen VII.E.180 is likely Mangifera 

sulawesiana Kosterm. or a close relative. These results demonstrate that the 

ITS marker is effective as a tool for molecular identification of Mangifera 

species. 
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