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ABTRAK

Tumbuhan Mangifera pedicellata termasuk ke dalam genus
Anacardiaceae. M. pedicellata berasal dari daerah Sulawesi. Tumbuhan
ini dikonservasi di Kebun Raya Bogor (KRB). Penelitian molekuler
tanaman M. pedicellata penting dilakukan karena belum ada yang
melakukan penelitian mengenai molekuler DNA M. pedicellata berbasis
ITS sehingga penelitian ini bertujuan untuk mengidentifikasi profil
sekuen ITS M. pedicellata dan kekerabatannya dengan speises lain yang
berada di NCBI. Penelitian ini dilakukan pada bulan Januari- Desember
2024. Sampel M. pedicellata diambil dari koleksi Kebun Raya Bogor
(KRB). Penelitian ini menggunakan metode CTAB dengan tahapan
meliputi  pengambilan  sampel, ekstraksi DNA, proses PCR,
elektroforesis, sekuensing, dan analisis data hasil sekuensing. Sekuen
DNA gen ITS pada tumbuhan M. pedicellata mempunyai sekuen 900 bp
dan menghasilkan pita DNA tunggal, serta mempunyai komposisi
nukleotid T(U): 20,4%, C: 32,9%, A: 16,2%, G: 30,3%. Hasil BLAST
menunjukkan homologi tertinggi pada M. quadrifida dengan nilai
96,64%. Analisis pohon filogenetik menggunakan metode Neighbor
Joining dengan model kimura 2- parameter dan nilai boostrap 1000
ulangan menunjukkan bahwa M. pedicellata berkerabat dekat dengan M.
quadrifida karena berada pada cabang yang sama dengan boostrap 83%.
Jarak genetik M. pedicellata dengan M. quadrifida menunjukkan nilai
terendah dengan nilai 0.035, sedangkan nilai jarak genetik tertinggi pada
M. camptosperma yakni 1.218.

Kata kunci : M. pedicellata, ITS, karakteristik sekuen, filogenetik.
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ABSTRACT

Mangifera pedicellata plant belongs to the genus anacardiaceae. M.
pedicellata originates from the Sulawesi region. This plant is conserved
in the Bogor Botanical Gardens (KRB). Molecular research on M.
pedicellata plants is important because no one has conducted research on
the molecular DNA of M. pedicellata based on ITS, so this study aims to
identify the ITS sequence profile of M. pedicellata and its kinship with
other species in NCBI. This study was conducted in January-November
2024. M. pedicellata samples were taken from the Bogor Botanical
Gardens (KRB) collection. This study used the CTAB method with stages
including sampling, DNA extraction, PCR process, electrophoresis,
sequencing, and analysis of sequencing data. The DNA sequence of the
ITS gene in M. pedicellata plants has a sequence of 900 bp and produces
a single DNA band, and has a nucleotide composition of T(U): 20.4%, C:
32.9%, A: 16.2%, G: 30.3%. BLAST results show the highest homology
in M. quadrifida with a value of 96.64%. Phylogenetic tree analysis using
the Neighbor Joining method with the Kimura 2-parameter model and a
bootstrap value of 1000 repetitions shows that M. pedicellata is closely
related to M. quadrifida because it is on the same branch with a bootstrap
of 83%. The genetic distance of M. pedicellata with M. quadrifida shows
the lowest value with a value of 0.035, while the highest genetic distance
value is in M. camptosperma, namely 1.218.

Keywords: M. pedicellata, ITS, sequence characterization, phylogenetic.
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MOTTO

Orang lain tidak akan paham struggle dan masa sulit nya kita, yang
mercka ingin tau hanya bagian success stories. Berjuanglah untuk diri
sendiri walaupun tidak ada yang tepuk tangan. Kelak diri kita dimasa

depan akan sangat bangga dengan apa yang kita perjuangkan hari ini

“Allah tidak mengatakan hidup ini mudah. Tetapi Allah berjanji, bahwa
sesungguhnya bersama kesulitan ada kemudahan”

(Q.S Al-Insyirah:5-6)

“Rasakan setiap proses yang kamu tempuh dalam hidupmu, sehingga
kamu tau betapa hebatnya dirimu sudah berjuang sampai detik ini”
“Hatiku tenang karena mengetahui bahwa apa yang melewatkanku tidak
akan pernah menjadi takdirku, dan apa yang ditakdirkan untukku tidak
akan pernah melewatkanku” (Umar Bin Khattab)
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