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LAMPIRAN 

Lampiran 1. Dokumentasi Penelitian 
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Lampiran 2. Tabel hasil jarak genetik 

 M. 

similis 

M. griffithii M. 

camptosperma 

M. indica M. indica M. indica M.odorata M. indica M. indica 

M. similis          

MF444899.1 0,025         

MF444900.1 0,051 0,052        

MF444902.1 0,062 0,060 0,023       

KJ833761.1 0,064 0,065 0,028 0,011      

KJ833764.1 0,059 0,057 0,020 0,008 0,011     

AB598044.1 1,602 1,620 1,697 1,700 1,692 1,680    

KJ833762.1 0,069 0,067 0,029 0,012 0,020 0,014 1,710   

KJ833758.1 0,059 0,057 0,020 0,002 0,009 0,006 1,715 0,011  

AB598050.1 0,064 0,065 0,028 0,011 0,003 0,011 1,691 0,020 0,008 

OL966959.1 0,064 0,062 0,028 0,037 0,044 0,030 1,694 0,044 0,034 

AB598049.1 0,060 0,059 0,022 0,002 0,009 0,006 1,700 0,011 0,000 

LN552225.1 0,066 0,067 0,026 0,009 0,014 0,014 1,686 0,018 0,008 

AB598047.1 0,065 0,067 0,029 0,012 0,005 0,012 1,675 0,022 0,009 

OL966963.1 0,069 0,067 0,036 0,029 0,033 0,025 1,698 0,036 0,025 

KJ833766.1 0,060 0,059 0,022 0,002 0,029 0,006 1700 0,011 0,000 

OM037822.1 0,066 0,064 0,033 0,029 0,026 0,025 1,716 0,036 0,028 

KJ833759.1 0,060 0,059 0,022 0,002 0,009 0,006 1,701 0,011 0,000 

OL966971.1 0,067 0,066 0,031 0,020 0,026 0,015 1,705 0,026 0,017 

OL966961.1 0,067 0,066 0,031 0,018 0,025 0,019 1,722 0,028 0,017 

KJ833763.1 0,060 0,062 0,024 0,006 0,002 0,006 1,717 0,014 0,005 

OL960664.1 0,072 0,071 0,036 0,018 0,026 0,020 1,710 0,025 0,017 

AJ890468.1 0,059 0,057 0,022 0,014 0,019 0,012 1,681 0,020 0,012 

KP055490.1 2,047 2,074 2,062 2,032 2,015 2,030 2,035 2,057 2,051 
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M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica M. indica 

          

          

          

          

          

          

          

          

          

          

0,044          

0,009 0,036         

0,014 0,044 0,008        

0,002 0,045 0,011 0,015       

0,029 0,022 0,028 0,033 0,031      

0,009 0,036 0,000 0,008 0,011 0,028     

0,026 0,020 0,028 0,033 0,028 0,014 0,028    

0,009 0,036 0,000 0,008 0,011 0,028 0,000 0,028   

0,026 0,028 0,019 0,026 0,028 0,020 0,019 0,025 0,019  

0,025 0,022 0,017 0,025 0,026 0,015 0,017 0,014 0,017 0,015 

0,000 0,038 0,005 0,009 0,002 0,025 0,005 0,022 0,005 0,019 

0,026 0,029 0,017 0,025 0,028 0,017 0,017 0,022 0,017 0,015 

0,019 0,038 0,012 0,020 0,020 0,033 0,012 0,030 0,012 0,023 

2,018 2,082 2,032 2,021 2,032 2,069 2,032 2,052 2,041 2,137 
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