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ABSTRAK

Indonesia merupakan negara yang memiliki laju deforestasi sekitar 2,83
juta per tahun. Terdapat 437 mengalami ancaman kepunahan salah
satunya tanaman Anacardiaceae spesies Mangifera similis Blume yang
dikembangkan di Kebun Raya Bogor. Mangifera similis merupakan
tumbuhan yang dibudidayakan di Jawa. Nama lokal tanaman M. similis
adalah keput pajuput. Penelitian untuk memperoleh hasil karakterisasi
molekuler menggunakan sekuen Internal Transcribed Spacer (ITS) perlu
dilakukan. Penelitian ini bertujuan untuk mengetahui karakteristik sekuen
ITS dan menganalisis hubungan kekerabatan Mangifera similis Blume
Vak VILE.211 Koleksi Kebun Raya Bogor berdasarkan sekuen ITS.
Penelitian dilakukan pada bulan Desember 2023-Januari 2025. Tahapan
penelitian dilakukan terdiri dari pengambilan dan sortasi daun M. similis,
preparasi sampel, ekstraksi DNA, amplifikasi DNA, elektroforesis dan
pembuatan pohon filogenetik. Hasil penelitian menunjukkan karakterisasi
M. similis sekuen ITS memiliki panjang 900 bp. Pohon filogenetik di
analisis menggunakan metode Construct/ Test Neighbor Joining (NJ)
menggunakan MEGA X. Pohon filogenetik yang mempunyai kekerabatan
terdekat dengan M. similis yaitu spesies M. griffithii dengan nilai
bootstrap 88% dan M. odorata memperoleh nilai bootstrap 100%
keduanya berada di clade 1. Hal tersebut disebabkan oleh garis
percabangan yang sangat dekat. Perhitungan jarak genetik memiliki
kekerabatan yang sangat erat pada spesies M. griffithii diperoleh jarak
genetik 0,0245 dan nilai jarak genetik dengan kekerabatan jauh pada
spesies Bouea oppositifolia yaitu 2,047. Hasil penjajaran dilakukan untuk
mengetahui komposisi nukleotida pada M. similis dihasilkan T(U): 21,0,
C:32,1,A: 17,5, G: 29,2, total: 660

Kata kunci : Mangifera similis Blume, filogenetik, karakteristik sekuen
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DNA BARCODING Mangifera similis Blume VAK VIL.E.211 BOGOR
BOTANICAL GARDENS COLLECTION BASED ON INTERNAL
TRANSCRIBED SPACER (ITS)

Putri Apriani, NIM. 201710038
ABSTRACT

Indonesia is a country that has a deforestation rate of around 2.83 million
per year. There are 437 threatened with extinction, one of which is the
Anacardiaceae species Mangifera similis Blume which was developed in
the Bogor Botanical Gardens. Mangifera similis is a plant cultivated in
Java. The local name of the M. similis plant is keput pajuput. Research to
obtain molecular characterization results using Internal Transcribed
Spacer (ITS) markers needs to be carried out. This research aims to
determine the characteristics of ITS sequences and analyze the kinship
relationships of Mangifera similis Blume Vak VII.E.211 Bogor Botanical
Gardens Collection based on ITS. Sequences. The research was carried
out in December 2023-January 2025. The research stages consisted of
collecting and sorting M. similis leaves, sample preparation, DNA
extraction, DNA amplification, electrophoresis and making a phylogenetic
tree. The research results show that the characterization of M. similis
Internal Transcribed Spacer (ITS) sequence is 900 bp long. The
phylogenetic tree was analyzed using the Construct/Test Neighbor Joining
(NJ) method using MEGA This is caused by very close branching lines.
Calculating the genetic distance for the very closely related species M.
griffithii, the genetic distance was 0.0245 and the genetic distance value
for the distant relationship for the Bouea oppositifolia species was 2.047.
The results of the alignment carried out to determine the nucleotide
composition of M. similis resulted in T(U): 21,0, C: 32,1, A: 17,5, G:
29,2, total: 660.

Keywords: Mangifera similis Blume, phylogenetics, sequence
characteristics
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